Genomische Zuchtwertschatzung Fleckvieh

ACHMANN Pp* AT 46 2186 702 Rg: 280/712 . 09.10.
WACHAU P*S AT 15 2822 589 WIRBELWIND WAALKES
GERDA AT 58 6694 188 SUNSHINE SISYPHUS 1
GEMMA WABAN
RZO
ZUCHTWERTE MW 111 - FW 105 - FIT 124 - GZW 128 76 +4
ZWS DE/ATICZ Differenz zu letzter ZWS: GZW +0, MW +1, FW +0, FIT -1 124 36
MILCH Mkg F% Fkg E% Ekg MW
+787 -0,16 +18 -0,17 +13 111 85 +1
+580 -0,11 +14 -0,07 +14 110 41
FLEISCH NTZ AUS HKL FW
101 73 109 73 102 72 10573 +6
96 32 102 33 99 32 99 32
FITNESS ND Pers LS FRW FFR ZYS FIT
117 711 107 77 103 75 121 711 103 66 108 65 124 81 +0
115 34 105 37 102 36 123 33 105 32 107 32 l._24 39
KVLp KVLm VIW EGW 7 MAS ozwW
110 82 105 77 105 74 115 83 118 78 103 63 12583
105 40 108 38 104 38 115 40 116 36 107 31 Rg:284
DMG MVH KGW
120 85 100 64 97 73
112 39 103 31 97 34
EXTERIEUR 99-97-98-101 83
Al gZW 64 76 88 100 112 124 136
Rahmen 99 99 ' ' ' ' '
Bemuskelung 99 97
Fundament 95 98
Euter 109 101
Kreuzhdhe 102 103 Kklein groi3
Korperlange 99 100 kurz lang
Huftbreite 98 101 schmal breit
Rumpftiefe 93 88 seicht tief
Beckenneig. 96 96 eben abfallend
Sprg.winkel 98 97 stell sébelbeinig
Sprg.ausprag. 92 97 ol trocken
Fessel 97 95 durchtrittig stell
Trachten 100 99 niedrig hoch
Voreuterlange 90 91 Kkurz lang
Sch.euterlange 95 96 kurz lang
Voreuteraufh. 105 92 locker fest
Zentralband 109 102 nicht ausg. stark ausg.
Euterboden 112 106 tief hoch
Strichlange 98 103 kurz lang
Strichdicke 97 101 dinn dick
Strichplatz. vo. 107 103 aulen innen
Strichplatz. hi. 102 95 auRen innen
Strichstell. hi. 101 104 nach aul3en nach innen
Euterreinheit 99 99 Nebenstr. reines Euter

GENETISCHE BESONDERHEITEN UND ERBFEHLER

Frei von:
Trager von: -
Status unklar: -
Genet. Besonderheiten:

h=Haplotypentest

1. Zeile: offizieller genom. ZW und Diff. zu Ahnenindex, 2. Zeile: Ahnenindex

ARF, B2F, DWFh, F1F, F2F, F4F, F5F, MSF, TPF, ZLF

Beta Kasein A2A2, het. hornlos (Pp*), Kappa Kasein AB

I
ZUCHT m*«

DATA



opplber
Textfeld
1


Genomische Zuchtwertschatzung Fleckvieh

SUNO Pp* AT 45 9795 902 Rg: 13/149
SUEDEN Pp* DE 09 59351250 GS SPUTNIK SPARTACUS
QUER AT 49 0556 989 ZASCHKA ZEIGER 2
Q SUNRISE
RZO
ZUCHTWERTE MW 119 - FW 112 - FIT 123 - GZW 136 75 +2
ZWS DE/ATICZ Differenz zu letzter ZWS: GZW +1, MW +1, FW +0, FIT +1 134 41
MILCH Mkg F% Fkg E% Ekg MW
+645 -0,02 +25 +0,06 +28 119 85 -2
+875 -0,09 +28 +0,00 +31 121 45
FLEISCH NTZ AUS HKL FW
117 72 104 72 108 70 112 71 +1
118 39 105 39 106 38 111 39
FITNESS ND Pers LS FRW FFR ZYS FIT
115 69 106 77 97 73 115 69 111 63 106 62 123 80 +7
112 37 103 42 98 39 110 38 109 35 101 35 1.2_L6 43
KVLp KVLm VIW EGW 7 MAS ozwW
101 80 107 74 115 72 116 82 116 77 110 59 131 82
104 45 107 42 108 42 110 44 109 42 108 33 Rg:19
DMG MVH KGW
108 84 108 61 97 71
107 44 105 34 93 39
EXTERIEUR 103-105-102-119 82
Al gZW 64 76 88 100 112 124 136
Rahmen 106 103 ' ' ' ' ' ' '
Bemuskelung 98 105
Fundament 103 102
Euter 114 119
Kreuzhdhe 105 100 klein groi3
Korperlange 105 103 kurz lang
Huftbreite 104 103 schmal breit
Rumpftiefe 109 107 seicht tief
Beckenneig. 97 97 eben abfallend
Sprg.winkel 102 102 steil sébelbeinig
Sprg.ausprag. 102 97 ol trocken
Fessel 99 99 durchtrittig stell
Trachten 105 104 niedrig hoch
Voreuterlange 107 100 kurz lang
Sch.euterlange 113 118 kurz lang
Voreuteraufh. 108 111 locker fest
Zentralband 108 104 nicht ausg. stark ausg.
Euterboden 101 103 tief hoch
Strichlange 99 84 Kkurz lang
Strichdicke 94 83 dinn dick
Strichplatz. vo. 118 119 aufen innen
Strichplatz. hi. 109 101 aufRen innen
Strichstell. hi. 103 102 nach auf3en nach innen
Euterreinheit 101 99 Nebenstr. reines Euter
GENETISCHE BESONDERHEITEN UND ERBFEHLER
Frei von: ARF, B2F, DWFh, F1F, F2F, F5F, MSF, TPF, ZLF

Trager von: F4C
Status unklar: -
Genet. Besonderheiten: Beta Kasein A2A2, het. hornlos (Pp*), Kappa Kasein AB

bl
ul|l
h=Haplotypentest ZUCHT |!IHI| R
1. Zeile: offizieller genom. ZW und Diff. zu Ahnenindex, 2. Zeile: Ahnenindex [.l,n':'.Tnﬂl |



opplber
Textfeld
2


Genomische Zuchtwertschatzung Fleckvieh

MARLBORO Pp* AT 46 1829 302 Rg: 25/149

SUEDEN Pp* DE 09 59351250 GS SPUTNIK SPARTACUS
MAXIMA AT 05 8979 689 HEISS HASHTAG 3
MELI MERT
RZO
ZUCHTWERTE MW 116 - FW 112 - FIT 122 - GZW 134 75 -1
ZWS DE/ATICZ Differenz zu letzter ZWS: GZW +1, MW +0, FW -1, FIT +2 135 41
MILCH Mkg F% Fkg E% Ekg MW
+846 -0,20 +16 -0,04 +26 116 85 -2
+989 -0,21 +21 -0,07 +28 118 45
FLEISCH NTZ AUS HKL FW
110 72 118 73 99 70 112 71 -6
119 39 119 39 104 38 118 39
FITNESS ND Pers LS FRW FFR ZYS FIT
121 69 114 77 112 73 113 69 113 63 105 63 122 80 +5
120 37 110 42 108 39 109 38 111 35 102 35 117 43
KVLp KVLm VIW EGW 7 MAS ozwW
109 80 103 75 110 72 109 82 108 77 108 60 13582
108 45 102 42 109 42 105 43 103 42 108 33 Rg:7
DMG MVH KGW
113 85 104 62 107 71
113 44 104 34 105 38
EXTERIEUR 92-94-100- 115 82
Al gZW 64 76 88 100 112 124 136
Rahmen 101 92 ' ' ' ' ' ' '
Bemuskelung 98 94
Fundament 102 100
Euter 108 115
Kreuzhdhe 102 94 Kklein groi3
Korperlange 101 92 kurz lang
Huftbreite 98 93 schmal breit
Rumpftiefe 101 94 seicht tief
Beckenneig. 95 89 eben abfallend
Sprg.winkel 102 102 steil sébelbeinig
Sprg.ausprag. 105 112 voll trocken
Fessel 98 98 durchtrittig stell
Trachten 104 101 niedrig hoch
Voreuterlange 102 103 kurz lang
Sch.euterlange 110 111 kurz lang
Voreuteraufh. 100 109 locker fest
Zentralband 107 104 nicht ausg. stark ausg.
Euterboden 100 104 tief hoch
Strichlange 100 95 kurz lang
Strichdicke 95 86 dinn dick
Strichplatz. vo. 115 122 aufen innen
Strichplatz. hi. 116 115 aufen innen
Strichstell. hi. 109 106 nach auf3en nach innen
Euterreinheit 102 99 Nebenstr. reines Euter
GENETISCHE BESONDERHEITEN UND ERBFEHLER
Frei von: ARF, B2F, DWFh, F1F, F2F, F4F, F5F, MSF, TPF, ZLF
Trager von: -

Status unklar: -
Genet. Besonderheiten: Beta Kasein A2A2, het. hornlos (Pp*), Kappa Kasein AA

bl
ul|l
h=Haplotypentest ZUCHT |!IHI| R
1. Zeile: offizieller genom. ZW und Diff. zu Ahnenindex, 2. Zeile: Ahnenindex [.l,n':'.Tnﬂl |
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Genomische Zuchtwertschatzung Fleckvieh

HENK AT 45 4585 402 Rg: 12/1581
HEISS DE 09 57165910 HASHTAG HAYABUSA
MARION AT 70 0085 874 GS WABANGO WABAN 4
MAGDA VESUV
RZO
ZUCHTWERTE MW 118 - FW 112 - FIT 124 - GZW 138 80  +12
ZWS DE/ATICZ Differenz zu letzter ZWS: GZW -1, MW +0, FW -1, FIT +0 126 45
MILCH Mkg F% Fkg E% Ekg MW
+1270 -0,30 +24 -0,19 +26 118 88 +6
+774 -0,17 +17 -0,10 +19 112 48
FLEISCH NTZ AUS HKL FW
112 77 113 78 103 76 112 77 +3
105 45 113 45 101 45 109 45
FITNESS ND Pers LS FRW FFR ZYS FIT
128 74 121 81 110 76 106 75 105 70 103 69 124 84 +9
117 41 118 46 108 42 99 43 98 41 103 40 115 45
KVLp KVLm VIW EGW 7 MAS ozwW
102 82 110 78 110 74 112 86 116 82 100 66 13585
100 46 106 45 106 43 115 46 116 45 107 39 RQg:75
DMG MVH KGW
109 88 102 69 108 76
104 47 97 40 112 43
EXTERIEUR 92-98-97-104 86
Al gZW 64 76 88 100 112 124 136
Rahmen 99 92 ' ' ' ' '
Bemuskelung 102 98
Fundament 103 97
Euter 107 104
Kreuzhdhe 101 97 Kklein groi3
Korperlange 99 91 Kkurz lang
Huftbreite 96 87 schmal breit
Rumpftiefe 97 91 seicht tief
Beckenneig. 95 89 eben abfallend
Sprg.winkel 93 95 stell sébelbeinig
Sprg.ausprag. 103 99 voll trocken
Fessel 102 99 durchtrittig stell
Trachten 106 99 niedrig hoch
Voreuterlange 93 99 Kkurz lang
Sch.euterlange 100 102 kurz lang
Voreuteraufh. 109 102 locker fest
Zentralband 104 102 nicht ausg. stark ausg.
Euterboden 111 104 tief hoch
Strichlange 94 100 kurz lang
Strichdicke 94 93 dinn dick
Strichplatz. vo. 104 104 aufen innen
Strichplatz. hi. 113 111 aufRen innen
Strichstell. hi. 112 112 nach auf3en nach innen
Euterreinheit 104 102 Nebenstr. reines Euter

GENETISCHE BESONDERHEITEN UND ERBFEHLER

Frei von:
Trager von: -
Status unklar: -
Genet. Besonderheiten:

h=Haplotypentest

ARF, B2F, DWFh, F1F, F2F, F4F, F5F, MSF, TPF, ZLF

1. Zeile: offizieller genom. ZW und Diff. zu Ahnenindex, 2. Zeile: Ahnenindex

Beta Kasein A2A2, gehdrnt (pp*), Kappa Kasein AA

I
ZUCHT m*«

DATA



opplber
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Genomische Zuchtwertschatzung Fleckvieh

HAZEL AT 45 4627 402 Rg: 153/1581
HEISS DE 09 57165910 HASHTAG HAYABUSA
IDA AT 97 5230 338 WOBBLER WATNOX 5
ILONA RALDI
RZO
ZUCHTWERTE MW 115 - FW 102 - FIT 125 - GZW 132 81 +4
ZWS DE/ATICZ Differenz zu letzter ZWS: GZW -2, MW -1, FW -1, FIT +0 128 46
MILCH Mkg F% Fkg E% Ekg MW
+746 -0,12 +20 -0,05 +22 11589 +1
+797 -0,17 +18 -0,08 +21 114 48
FLEISCH NTZ AUS HKL FW
103 79 105 79 95 78 102 79 -3
109 46 106 46 100 45 105 45
FITNESS ND Pers LS FRW FFR ZYS FIT
127 76 122 83 112 78 111 77 103 72 111 71 125 85 +8
118 42 116 47 108 43 107 44 103 43 107 42 l._17 46
KVLp KVLm VIW EGW 7 MAS ozwW
120 84 108 80 105 76 112 87 109 84 110 69 136 86
108 47 106 46 106 45 108 47 108 47 104 40 Rg:54
DMG MVH KGW
111 89 99 71 118 79
113 48 103 42 111 45
EXTERIEUR 94 - 100 - 108 - 120 87
Al gZW 64 76 88 100 112 124 136
Rahmen 99 94 ' ' ' ' ' ' '
Bemuskelung 98 100
Fundament 106 108
Euter 115 120
Kreuzhdhe 98 94 Kklein groi3
Korperlange 102 98 kurz lang
Huftbreite 101 100 schmal breit
Rumpftiefe 95 94 seicht tief
Beckenneig. 89 81 eben abfallend
Sprg.winkel 98 91 stell sébelbeinig
Sprg.ausprag. 109 102 voll trocken
Fessel 104 111 durchtrittig stell
Trachten 105 104 niedrig hoch
Voreuterlange 101 91  kurz lang
Sch.euterlange 103 95 kurz lang
Voreuteraufh. 109 113 locker fest
Zentralband 106 108 nicht ausg. stark ausg.
Euterboden 111 119 tief hoch
Strichlange 86 75 kurz lang
Strichdicke 91 85 dinn dick
Strichplatz. vo. 115 111 aufRen innen
Strichplatz. hi. 118 115 aufRen innen
Strichstell. hi. 115 123 nach aul3en nach innen
Euterreinheit 102 100 Nebenstr. reines Euter
GENETISCHE BESONDERHEITEN UND ERBFEHLER
Frei von: ARF, B2F, DWF, F1F, F2F, F4F, F5F, MSF, TPF, ZLF
Trager von: -

Status unklar: -
Genet. Besonderheiten: Beta Kasein A2A2, gehdrnt (pp*), Kappa Kasein AA

bl
ul|l
h=Haplotypentest ZUCHT |!IHI| R
1. Zeile: offizieller genom. ZW und Diff. zu Ahnenindex, 2. Zeile: Ahnenindex [.l,n':'.Tnﬂl |
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